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Курсовая работа посвящена актуальной задаче анализа алгоритмов поиска подстрок в биологических последовательностях. В рамках работы был разработан общий интерфейс для алгоритмов индексации нуклеотидных последовательностей и поиска в них подстрок (суффиксный массив и таблица к-меров), реализованных в рамках проекта Genome Query. Также был произведён теоретический анализ и сравнение вышеуказанных алгоритмов.


Можно отметить следующие недостатки данной работы:

1. В теоретическом анализе алгоритмов слабо учитывается константа при оценке сложности, но именно она зачастую определяет выбор между алгоритмами, так как ассимптотически их оценки практически идентичны.

2. В полученных оценках не учитывается зависимость от количества найденных вхождений.

3. В интерфейсе не затронуты методы поиска неточных вхождений подстрок.


Отмеченные недостатки хоть немного и снижают качество работы, но не влияют на полученные результаты и работу в целом, зато создают хороший задел для дальнейших исследований.


Эта курсовая работа заслуживает оценку «отлично».

Асс. кафедры информатики
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